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Tiivistelmi

T&amé on raporttimalli seminaarin lopullisia raportteja varten. Erot késikirjoituksen
malliin ovat seuraavat: riviviili on 1 ja julkaisutiedot (raporttinumero 52, sivunumerot)
tdydennetédn otsikon alle. Téata IATEX-tiedostoa voi halutessaan kiyttdan myos rapor-
tin pohjana. Sopiva tiivistelmén mitta on n. 150-200 sanaa.

1 Ensimmainen luku

T&mé on luvun ensimméinen kappale, ja tdmén voi jattasd sisentamétté. Viitteet merkitdan
lyhyesti esimerkiksi tdhén tapaan [JD88, Hui78, CKPT92, EC02]. Seminaarin muihin ra-
portteihin voi tarvittaessa viitata ndin [Mal03].

Tamé on luvun toinen kappale, ja tdmén ensimmaéinen rivi on sisennetty. Kappaleiden
véliin ei jateta tyhjaa.

1.1 Aliluku

Luvut numeroidaan ja kirjoitetaan esimerkin mukaan lihavoidulla ja suuremmalla kirjasi-
mella.
Sekalaisia ohjeita:

e fontti: 12 pt times roman tai vastaava, riviviali 1

e reunamarginaalit: 2.5 cm vasemmalla ja oikealla

e ylamarginaali 2.5 cm, alamarginaali 3 cm

e otsikko, tekija ja seminaarin tiedot oheisen mallin mukaisesti

e raporttinumero C-2003—-52 otsikon alle, samoin sivunumerot eri ilmoituksen
mukaan

e sivunumero alas keskelle alamarginaaliin, numerointi eri ilmoituksen mukaan (IXTEXissa
esim. \setcounter{page}{45})

Raportin sopiva mitta rivivélilld 1 on n. 8-12 sivua. Raportin kieli on suomi (ellei muusta
sovita hyvin perustelluista syisté).
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